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FACULTE
BIOLOGIE ; EET CELLULAIRE
( Master 2 : PROT4 N X)

e LA Protection des extrémités deschromosomes=des gucaryotes est assurée par une enzyme
spécifique : La télomérase. C’est une transcriptase inverse, elle possede sa propre matrice
interne et n’a donc pas besoin d’une matrice externe, sa matrice interne est constituée d’ARN.

R2. Ils servent a enlever les transcrits d’introns contenus dans un transcrit primaire et & mettre

bout & bout les transcrits d’exons

R3. La plupart des génes eucaryotes contiennent des introns. Or si on utilise des bactéries
pour faire exprimer ces genes on rencontra un obstacle majeur : les bactéries ne possédent pas
d’enzymes d’excisionépissage. Le transcrit primaire obtenu ne pourra donc pas subir ensuite
d’excision-épissage pour donner I’ARNm. Il sera entiérement traduit pour donner finalement
une protéine aberrante, différente de la protéine souhaitée, c’est donc pour cette raison que les
ADNc sont généralement utilisés.

R4. La fin de la transcription : chez les procaryotes s’effectue par I’intervention de signaux de
fin de transcription, les sites de terminaison chez E. coli ont 2 caractéristiques structurales :
une ¢épingle a cheveux et une queue d’environ 6 résidus U située en 3’ a ’extrémité de 1’unité
de transcription, la formation de telles boucles dans I’ ARNm synthétisé déstabilise I’association
entre I’ARN polymérase et la matrice d’ADN servant de modeéle.

RS. Addition de cap a I’extrémité 5 :

- Le cap signal I'extrémité¢ 5° des ARNm eucaryotes ce qui aide les cellules a distinguer les
ARNm des autres molécules d”’ARN.

- Le cap joue également un role important dans I’initiation de la traduction dans les cellules
eucaryotes, le cap protégerait ainsi I’extrémité 5° des ARNm de [’attaque par des enzymes

Ré6.
Les enzymes de restriction :

Les enzymes de restrlctton peuvent étre utilisées pour préparer un fragment d’ADN d’un
gene donné (msert) a étre insére dans un vecteur comme un plasmide
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VRAIE :
FAUSSE. . L’ADN polymérase néceSsit¢te-ainesce pour initier la synthése d’ADN.
VRAIE

FAUSSE. - Le capping est un processus général de protection de tout ARNm
nouvellement synthétisé.

Vraie

FAUSSE. Plusieurs codons peuvent etre reconnus par un anticodon
FAUSSE. Enzymesde coupure

VRAIE




