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BIOLOGIE MOLECULAIRE ET GENIE GENETIQUE
(3e.. annde Microbiologie )

Le corrig6 tyne
Rl. Addition de cap d 1'extr6mite 5' :

- Le cap signal l'extrdmitd 5' des ARNm eucaryotes ce qui aide les cellules d distinguer
les ARNm des autres mol6cules d'ARN.

- Le'cap ioue 6galement un r6le important dans f initiation de la traduction dans les
cellules eucaryotes, le cap prot6gerait ainsi l'extr6mitd 5' des ARNm de l'attaque par
des enzyme

Lapoly-adenylation (addition O. pbty A d I'extrdmit6 3'):participe auprocessus de sortip de
l'ARNm du noyau vers le cytoplasme et protdge l'ARNm de la ddgradation.

R2. La sdquence de l'ARNm esr 5' AAUUCGC 3'
R3. Le mdcanisme de rdparation comprend plusieurs 6tapes :

-Reconnaissance de la distorsion locale

- sdparation dcs 2 brins pai une helicase

- coupure par une excinucl6ase

- prolongement du brin de I'ADN interrompu au bord de la lacune par une ADN polym6rase

si le mdcanisme de r6paration avec les enzymes d'excision resynthdse est ddbord6, I'ADN
polymdrase sautera la ldsion ce qui produira une lacune poste-rdplicative.

R4. 1- fbusse. Le capping est un processus gendral de protection de tout ARNm
nouvellement synthdtis6
2- fausse .La PCR ndcessite des amorces d'ADN.
]. VRAIE
4. vRAIE
5. VRAIE
6. FAUSSE. sont des enzymes de coupure

R5.

Phosphatase : utilise pour ddphosphoryler un vecteur que l'on vient d'ouvrir par un enzyme
de restriction, afin d'6viter une re-fermeture de ce vecteur (auto-ligation) qui empecherait
alors d'insdrer le fragment d'ADN d dtudier.

Ligase : pour coller deux fragments d'ADN (le vecteur et l'insert).

Plasmide : utilise comme un vecteur dans lequel on peut insdrer le fragment de I,ADN d
dtudier et possdde un gdne de sdlection qui permet de sdlectionner les cellules transformdes.

R6.

- la sdquence nucldotidique lue directement sur l'autoradiogramme : 5'- AAGATTTCT-3,

- la sdquence nucl6otidique r6elle d'ADN monobrin est : 3'-TTCTAAAGA-5,


