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Corrigé type

R1. Dans le processus de la réplication. ﬂ
- Les protéines SSB (Single Strand Binding) : stabilisent la conformation ouverte de la
double hélice.

s
- L’ADN hélicase est ’enzyme responsable/d@paration ou déroulement de deux brins
complémentaires de I’ADN : elle rompt les liaisons hydrogeéne entre eux, créant ainsi une

fourche de réplication en vue de la réplication de I’ADN.

R2. Car les ARNm eucaryotes ont & I’extrémité 3 une séquence poly A. ils peuvent donc
étre retenus sur une colonne oligo-T 2 la différence desARNr (les ARNm pourront ensuite

étre €lués de la colonne). /}Wp

R3. En chauffant I’ADN, on le dénature c'est-a-dire que les deux brins se séparent par rupture des
liaisons hydrogéne. Ceci démasque les bases azotées auxquelles leur caractére aromatique confere
une capacité d’absorption 4 260 nm : d’ou I’augmentation de la densité optique a cette longueur

d’onde. Ce phénomeéne est connu sous le nom d’effet hyperchrome. V .
<l

R4.

a- La séquence de I’ARN messager est SACGUUC3 4 r

c- La séquence du brin complémentaire est 5 GAACGT3 7 £

1

1- Fausse. Le brin tardif est répliqué de maniére discontinue impliquant la synthése de
fragments d'Okazaki. }

2- Vraie o

3- Fausse. La séquence d'un ARNm est identique 2 celle du brin d'ADN nommé brin j/

codant.
4- Fausse. Les ADN polymérases ont toujours besoin d’une amorce pour débuter la

synthése d’ADN. £l

5- Fausse. L’euchromatine est la forme majoritaire de chromatine.
5" s

6- FAUSSE. Chez les procaryotes, plusieurs protéines peuvent étre codées par un seul
ARNm.



7- VRAIE.

8- FAUSSE. Sont des enzymes de coupure.
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R6.
Génotype B- galactosidase perméase
- IPTG + IPTG - IPTG + IPTG
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R7.

- La séquence nucléotidique lue directement sur ’autoradiogramme : 5> AAGATTTCT3’

- La sequence nucléotidique réelle d’ ADN monobrin est : 3>’TTCTAAAGAS’
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