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Corrigé Type de I’examen de Génétique

Réponse 1 (2 Point;s)_i
[ es résultats obtenus par les travaux de Chargaff en 1950 sont :

Chargaff a montré que la quantité totale de bases puriques était toujours égale a la quantite totale de bases

pyrimidiques, la quantité d’adénine était égale a celle de la thymine (A=T) et la quantité de guanine égalait
A :
celle de la cytosine (G-C) ainsi que les deux équations suivantes : (A + G)=(C+T)etA+G/ Cri=i

Réponse 2 (0,5 Point).
Lors de la réplication de I’ADN, les fragments d’OKASAKI sont reliés les uns aux autres grace a I’enzyme :
] Primase [ Polymérase III [1 Hélicase Bl Polymérase |

Réponse 3 (0,5 Point).
Chez les bactéries, le matériel génétique est sous forme :

"] Une seule chaine d’ADN linéaire BB Une double chaine d’ADN circulaire
[™] Une double chaine d’ADN lin€aire [T] Une double chaine d’ARN circulaire

Réponse 4 (1,5 Points).
Lors de la division cellulaire, I’interphase se caractérise par trois phases : G1 ; SefG2:

G1 : Le changenient d’état des chromosomes, qui passent de I’¢€tat condensé a I’état détendu.
S - Pendant cette phase la chromatine est dupliquée.
(2 - La condensation des chromosomes, par un repliement d’ordre supérieur de la chromatine.

Reponse 5 (2,25 Points).
Pendant le diploténe les deux homologues sont associés pour former un bivalent, il se produit une fracture &

un endroit dans Iune des quatre chromatides, ce qui entraine la production d’une fracture correspondante, au
méme lieu, mais dans une des deux chromatides du chromosome homologue, pour produire une structure en
forme croix qu’on nomme chiasma. Les deux chromatides issues d’un méme chromosome sont des
chromatides sceurs, les chiasmas ne se forment jamais entre chromatides sceurs mais toujours entre
chromatides non sceurs. 11 se forme au moins un chiasma par paire d’homologues, et le nombre de chiasma
formés est proportionnel & la longueur des chromosomes. Dans les chromosomes, trés longs, il arrive jusqu’a
treize chiasmas par paire d’homologues.

Réponse 6 (2 Points).
L’ ARNm des procaryotes est polycistronique signifie qu’un seul ARNm peut spécifier (transcrire) plusieurs

protéines a la fois et le géne est continu signifie que toutes les régions d’un geéne sont codantes (Exons).
" ARNm chez les Eucaryotes -est monocistronique signifie qu’un seul ARNm ne peut spécifier (transcrire)

qu’une seule protéine et le géne est discontinu signifie une alternance de régions codantes (Exons) et de

régions non codantes (Introns).



Réponse 7 (4,25 Points).
[ e transfert du patrimoine génétique chez les bactéries conduit aux croisements suivants

-Conjugaison entre bactéries F* et F- produit : F* et F* cela par transfert du facteur F de la bactérie F* vers la
bactérie F-, la bactérie F~ se transforme en F*a travers le pont de conjugaison ou un pilis.

_F* et F Produit : bactérie HFr cela par intégration du facteur F dans ’ADN de la bactérie F™.

-Conjugaison entre bactérie HFr et F- produit : bactérie HFr et F- lorsque ] existe une incorporation des
génes par recombinaison entre Hfr et F- ou Hfr et Hfr lorsque il existe une incorporation des génes par
recombinaison jusqu’au facteur F qui se trouve a la fin de ’ADN de la bactérie HFT.

_’intégration du facteur F dans un chromosome peut retourner & son ctat initiale et devient le facteur F
lorsque son excision de la bactérie HFr est correcte ou F> lorsque son excision de la bactérie HFr est
incorrecte et emporte avee lui une fraction du chtomosome bactérien, c¢ phénomene est appelé Sexduction.
Réponse 8 (3 Points).

Le nombre de gametes est 27 1 est le nombre de paires de facteurs 3 1’état hétérozygote, n = g 22=28

gamétes differentes, AABbccDAEEfTGg
Nature des gametes :

ABcDEfG
DEf g ABcDEfg
Be G ABCcdEfG
dBL ;.8 ABcdEfg
A G AbcDEfG
DEf g AbcDEfg
be G AbcdEfG
gBl - g AbcdEfg
Réponse 9 (0,5 Point).
" enroulement de I’ADN entoure d’un noyau d’histone forme une structure appelée :
™ Autosome e Chromatide @@ Nucléosome ] Chromatine

Réponse 10 (3 Points).
Structure : Représente 10 a 20% de I'ARN cellulaire total, de taille petite et trés homogene (70 a 80

Nucléotides), qui se traduit par une constante de sédimentation (49), la petite taille des ARNt a permis de
déterminer leurs séquences en nucléotides, il se présente une structure caractéristique en forme de trefle.
Foention : Présente la propriété originale de pouvoir g'associer aux acides amings. Les ARNt se divisent en
20 types différents, chaque type ne s'associe qu'avec un seul des 20 acides amings organiques. A chaque
acide aminé correspond un enzyme d'activation particulier qui réagit avec les ARNt spécifique et qui a pour
conséquence l'attachement de l'acide aminé a lextrémité (1) de I'ARNt. Chaque ARNt comporte sur la
boucle médiane (2) une séquence de trois nucléotides appelée anti-codon, l'acide aminé est ainsi inséré dans
la position a l'intérieur de la chaine polypeptidique.

Réponse 11 (0,5 Point).

Suite a une mutation, lorsqu’une paire de nucléotides est perdue, ce phénomene est appelé :
] Insertion Délétion (1 Transition ] Transversion [ Substitution




