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Rl. Le brin d'ADN est un polymdre de d6soxyribonucl6otides monophosphates reli6s entre

erp,( par des 3', 5'- liaisons phosphodiester (relient le carbone 3' du d6soxyribose d'un

nuclfotide au carbone 5' du d6soxyribose du nucl6otide suivant). Les h6lices constitu6es de

ribose seraient moins stables que celles avec du d6soxyribose, d.cause de la pr6sence de

.2OH en 2 et3 sur le ribose. Le d6soxyriBose confdre donc un 616ment de stabilit6 au

DNA, gardien de I'information.

112. Selon la rdgle du wobble, U situ6e en premidre base de I'anticodon peut reconnaitre A ou G

en troisidme position dans le codon , G peut reconnaitre U ou C, I peut reconnaitre, C ou A en

troisidme position dans le codon. Donc les codons, d6g6n6r6s pour un acide amin6 particulier,

ayarfien troisidme position la base A ou G , peuvent 6tre reconnus par un m6me ARNt ayant U

dans la premidre position dans I'anticodon. La possibilit6 d'une base I en premidre position

dans l'anticodon diminue encore plus le nombre total des ARNt n6cessaires pour la traduction

des 61 codon3 spdcifiant un acide amin6.

R3. Car les ARNm eucaryotes ont d 1'extr6mit6 3 une s6quence poly A. ils peuvent donc 6tre retenus

sur une colonne oligo-T d la difference des ARNr.(les ARNm pourront ensuite 6tre 61u6s de la colonne)

R4. Ils servent d enlever les transcrits d'introns contenus dans un transcrit primaire et d mettre

bout d bout les transcrits d'exons.

R5. Si le systdme de r6paration avec les enzymes d'excision resynthdse est d6bord6, I'ADN

poly sautera la l6sion ce qui produira une brdche appel6e lacune post- replicative'

-le brin parental contient un dimdre de thymine, le brin fils contient une lacune

L,information (sur un court fragment du DNA) est donc totalement perdue pour chacun des 2

brins, heureusement le 2*'brin parental et son brin fils sont proches et intacts.

La prot6ine RecA (Rec: recombinaison) permet en effet une recombinaison c.-d-d. un

6change entre 2 segments homologues de DNA (le 2*'brin parental et le 1'brin fils), mais

cette recombinaison produit maintenant une nouvelle brdche sur le 2'-" brin parental du DNA.

Il faut ensuite I'intervention d'autre enzymes; les enzymes d'excision-resynthdse qui sur un



brin 6limineront le dimdre de thymine et sur l'autre brin combleront la brdche (chaque fois la
copie pourru ,. fuii" gr6ce d I'information contenue sur le brin oppos6). Une ligase terminera
le havail.

R6.
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R7.

1- FAUSSE. Puisque les zones compl6mentaires des introns ont 6t6 supprim6es.

2-VRAIE.

3- FAUSSE' Les amorces sont d6grad6es par I'endonucl6ase EFN-l et la RNase H.

4- FAUSSE. Cette capacitl de correction n6cessite une activit6 exonucl6asique 3'-5' que
I'ADNPoI cr ne possdde pas.

5- FAUSSE. Les enzymes assurant cette fonction sont les topoisom6rases.

6- FAUSSE. Retrait des introns, liaison des exons entre eux.

7- FAUSSE. Elle le protdge des exonucldases (qui hydrolysent les acides nucl6iques d partir
d'une extr6mit6 et non au sein d'une s6quence comme les endonucl6ases).

8-FAUSSE. La chaine peptidique en cours d'dlongation fix6e sw le site p via l,ARNt est
transf6r6 sur l'AA fix6 au site A via son ARNI.


